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RNA解析に革新を
PacBio Kinnexキットが提供する高精度の全長RNA情報により研究を向上させることができます。
Kinnexは、全長アイソフォームの探索や存在量情報、細胞型特異的なアイソフォームの探索、種レベルのメタゲノミクスコミュニ
ティ同定など、ショートリードでは捕捉することが困難な情報を提供します。

Kinnexの原理RNA-seqにおけるロングリードの利点
ショートリードシークエンシング
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ロングリードシークエンシング

アセンブリが必要 アセンブリが不要

アイソフォームの一部を検出 アイソフォーム全体を検出

cDNA or gDNA amplicon

cDNA or gDNA amplicon

優れたデータ、より多くのリード、柔軟なコスト

Kinnex single-cell RNA kit
(103-072-200)

Kinnex 16S rRNA kit
(103-072-100)

Kinnex full-length RNA kit
(103-072-000)

反応数 12 12 12

ターゲットスループット 30–40M reads (Sequel® II system) 20–25M reads (Sequel II system) 16–20M reads (Sequel II system)

50–60M reads (Vega™ system) 30–40M reads (Vega system) 20–30M reads (Vega system)

100–120M reads (Revio® system) 70–80M reads (Revio system) 50–60M reads (Revio system)

マルチプレックス 4-plex（Kinnexバーコードアダプタ
ー併用時）

384-plex 16S アンプリコ
ン、1,536-plex（Kinnexバーコード
アダプター併用時）

12-plex（#103-071-500 Iso-Seq®

express 2.0 kit ）、48-plex（Kinnex
バーコードアダプター併用時）

PACBIO® KINNEX™ KITを用いたスケーラブル
かつコスト効率の高いRNAシークエンシング

Learn more: pacb.com/kinnex
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